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Qui sommes-nous?

Philippe Grosjean
Professeur
Biologiste marin
Développeur en R

Guyliann Engels
Assistant
Biologiste marin
Utilisateur de R

Philippe Grosjean & Guyliann Engels Application {shiny} de correction de projets individuels utilisant R, RStudio, GitHub2 / 11



Cours de sciences des données biologiques

https://wp.sciviews.org/
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Méthode d’enseignement

On veut des étudiants actifs

Cours classique ex cathedra + séances d’exercices

Approche en classe inversée
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Quatre niveaux d’exercices
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Gestion des projets

Projet RStudio hébergé sur github sous la forme d’un template :
https://github.com/BioDataScience-Course/A09Ia_ttest

Github Classroom permet à chaque étudiant de générer une copie dans notre
organisation github du projet template.
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https://github.com/BioDataScience-Course/A09Ia_ttest


Structuration du document

Un document R
Markdown contenu dans
un projet RStudio sur un
dépôt github :
https://github.com/Bio
DataScience-
Course/A09Ia_ttest

des consignes sous la
forme de
commentaire
des noms de chunks
ou des niveaux de
titres comme des
balises.
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Comment corriger ces projets ?

Cas pratique : A09Ia_22M_ttest

50 projets
avec 1 document
R Markdown

50 grilles de
corrections

avec 26 critères
(code R,
interpétation de
graphiques, …)

Total : 1300 critères : Il faut attribuer 1300 notes et commentaires
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{learnitgrid}

Notre solution : {learnitgrid} https://github.com/SciViews/learnitgrid

create_context() : une liste contenant toutes les informations sur les projets à
corriger
populate_table() : regrouper toutes les informations dans un tableau pour
réaliser la correction

=> Une application shiny permettant la correction en série.
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https://github.com/SciViews/learnitgrid


Démonstration : {learnitgrid}
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Avez-vous des questions ?

Ressources utiles

Site web du cours : https://wp.sciviews.org/
{learnitgrid} : https://github.com/SciViews/learnitgrid
{learnitdown} : https://www.sciviews.org/learnitdown/
Cette présentation : https://github.com/BioDataScience-
Course/sdd_presentations/tree/master/2023_rencontresr_avignon
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